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ATCC	 	 -	 American	Type	Culture	Collection	
cDNA	 	 -	 Complementary	Deoxyribonucleic	Acid	
DMEM		 -	 Dulbecco’s	Modified	Eagles	Medium	
DMSO	 	 -	 Dimethyl	sulfoxide	
ELISA	 	 -	 Enzyme-Linked	Immunosorbent	Assay	
EMT	 	 -	 Epithelial	Mesenchymal	Transition	
ER	 	 -	 Oestrogen	Receptor	
FAM	 	 -	 Fluorochrome,	6-carboxyfluorescein	
FFPE	 	 -	 Formalin	Fixed,	Paraffin	Embedded		
HER-2		 -	 Human	Epidermal	Growth	Factor	Receptor-2	
IFNα	 	 -	 Interferon	alpha	
IFNγ	 	 -	 Interferon	gamma	
IL-1β	 	 -	 Interleukin-1beta	
LDS	 	 -	 Lithium	dodecyl	sulphate	
MUC1	 	 -	 Mucin	1,	cell	surface	associated	
mRNA		 -	 Messenger	RNA	
NaOH	 	 -	 Sodium	Hydroxide	
PBS	 	 -	 Phosphate	Buffered	Saline	
PCR	 	 -	 Polymerase	Chain	Reaction	
PMN	 	 -	 Polymorphonuclear	leukocyte	
PVDF	 	 -	 Polyvinylidene	Difluoride	
PR	 	 -	 Progesterone	Receptor	
qPCR	 	 -	 Quantitative	Real	Time	Polymerase	Chain	Reaction	
	 7	
RNase		 -	 Ribonuclease	
RNA	 	 -	 Ribonucleic	acid	
RPM	 	 -	 Rotations	per	minute	
RPMI	 	 -	 Roswell	Park	Memorial	Institute	Medium	
sICAM1	 -	 Soluble	Intercellular	Adhesion	Molecule-1	
TBST	 	 -	 Tris-buffered	Saline	with	Tween	20	
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Steps	 	 Temperature	 Time	(seconds)	




	 Step	2	 60°C	 60	







































































































































































































































































































































































































1	 +	 No	staining	 27.10	
3	 ++	 <5%	staining	of	tumour	 6.11	
4	 ++	 <1%	staining	of	tumour	 3.29	
6	 +	 No	staining	 1.89	
7	 +++	 No	staining	 4.99	
9	 ++	 No	staining	 5.46	
10	 ++	 No	staining	 4.29	
11	 ++	 <25%	of	tumour	staining	 0.58	
12	 +	 <5%	of	tumour	staining	 2.30	
13	 +++	 <1%	of	tumour	staining	 9.13	
15	 +++	 No	staining	 11.63	
16	 ++	 No	staining	 1.05	
17	 ++	 No	staining	 3.89	
18	 ++	 No	staining	 2.85	
20	 +++	 No	staining	 0.70	
21	 ++	 No	staining	 4.38	
22	 +++	 No	staining	 5.21	
24	 ++	 No	staining	 2.39	
25	 +	 No	staining	 4.66	
26	 +	 No	staining	 5.82	
27	 +++	 <5%	of	tumour	staining	 4.23	
30	 ++	 No	staining	 7.94	

























































































































































































































































































































































































1	 ND*	 ND	 ND	 dcis	 pTis	(DCIS)	 No	 dcis	 Neg	
3	 Neg&	 Pos	(>10)	 Pos	 30	 pT2	 No	 3	 Pos	
4	 Pos£	(>90)	 Pos	(>70)	 Neg	 15	 pT1c	N1	 Yes	 1	 Neg	
6	 Pos	(>90)	 Pos	(>80)	 Neg	 60	 pT3	N0(ITC)	 Yes	 2	 Neg	
7	 Pos	(>90)	 Pos	(>60)	 Neg	 25	 pT2	N2a	 Yes	 2	 Pos	
9	 Pos	(>90)	 Pos	(>90)	 Neg	 20	 pT1c	N0	 No	 2	 Pos	
10	 Pos	(100)	 Pos	(100)	 Neg	 10	 pT1b	 No	 2	 Neg	
11	 Neg	 Neg	 Pos	 16	 pT1c	N0	Mx	 No	 3	 Pos	
12	 Pos	(>90)	 Pos	(>60)	 Neg	 7	 pT1b	N0	 No	 2	 Pos	
13	 Neg	 Neg	 Neg	 19	 pT1c	N0(i+)	 No	 3	 Pos	
15	 Pos	(>80)	 Pos	(>80)	 Neg	 32	 pT2	N0	 No	 2	 Pos	
16	 Pos	(>90)	 Pos	(>50)	 Neg	 25	 pT2	N1a	 Yes	 2	 Pos	
17	 Pos	(>60)	 Pos	(>60)	 Neg	 12	 pT1c	 No	 1	 Neg	
18	 Pos	(>90)	 Pos	(>90)	 Neg	 12	 pT1	N0	 No	 1	 Neg	
20	 Pos	(>90)	 Pos	(>90)	 Neg	 20	 pT1c	N0	 No	 2	 Pos	
21	 Pos	(>90)	 Pos	(>30)	 Neg	 13	 pT1c	N0	 No	 1	 Neg	
22	 Pos	(>90)	 Pos	(>90)	 Neg	 28	 pT2	N0	 No	 3	 Pos	
24	 Pos	(>90)	 Pos	(>90)	 Neg	 15	 pT1c	N0	 No	 1	 Neg	
25	 Pos	(>90)	 Pos	(>90)	 Neg	 13	 pT1c	N0	 No	 1	 Pos	
26	 Pos	(>90)	 Pos	(>90)	 Neg	 45	 ND	 No	 1	 Neg	
27	 Neg	 Neg	 Pos	 30	 pT2	N0	 No	 2	 Pos	
30	 Pos	(>95)	 Pos	(>80)	 Neg	 20	 pT1c	N1a	 Yes	 1	 Neg	
























CXCL13 CXCR4 CXCR5 CCR5 CCR7 CCL19 ICAM1 LTBr LTB FAS IL1B T gr LK met ER PGR HER2 INF Gr
CXCL13 -0,00981 0,104798 0,050276 0,041667 0,002451 -0,1214 -0,48039 0,04902 -0,03679 -0,33865 -0,35436 -0,28988 0,191052 0,040996 0 -0,27741
CXCR4 -0,00981 0,462734 0,536436 0,618693 0,151821 0,121159 0,191396 0,265029 -0,18262 -0,02285 -0,13206 -0,26198 0,186765 0 -0,47703 -0,04355
CXCR5 0,104798 0,462734 0,62526 0,304191 0,450079 0,492755 0,104555 0,222453 0,117952 0,105645 -0,11872 -0,20374 -0,07898 -0,14953 -0,05607 0,123395
CCR5 0,050276 0,536436 0,62526 0,428258 0,382624 0,4741 0,14662 0,274682 0,095698 0,130932 -0,07962 0,130988 0,129366 -0,10227 -0,40909 0,080181
CCR7 0,041667 0,618693 0,304191 0,428258 0,621053 0,278192 0,19921 0,712281 -0,0351 -0,34168 -0,00339 -0,21822 0,071833 -0,06815 -0,37481 -0,05541
CCL19 0,002451 0,151821 0,450079 0,382624 0,621053 0,600263 0,471259 0,680702 0,358929 -0,15898 0,284444 0,152753 -0,10057 -0,06815 -0,17037 0,259236
ICAM1 -0,1214 0,121159 0,492755 0,4741 0,278192 0,600263 0,159789 0,176393 0,367428 0,263181 0,264263 0,098241 -0,10062 0 -0,13636 0,144523
LTBr -0,48039 0,191396 0,104555 0,14662 0,19921 0,471259 0,159789 0,414572 0,687006 0,104862 0,057751 0,056321 -0,0601 0,112403 -0,13488 0,095389
LTB 0,04902 0,265029 0,222453 0,274682 0,712281 0,680702 0,176393 0,414572 0,307823 -0,31873 0,193842 -0,01609 -0,12016 -0,02247 -0,06742 0,132948
FAS -0,03679 -0,18262 0,117952 0,095698 -0,0351 0,358929 0,367428 0,687006 0,307823 0,280385 0,104303 -0,06437 -0,16027 0,022481 0 0,190157
IL1B -0,33865 -0,02285 0,105645 0,130932 -0,34168 -0,15898 0,263181 0,104862 -0,31873 0,280385 0,174068 -0,05635 -0,04009 -0,04499 -0,13497 0,106324
T gr -0,35436 -0,13206 -0,11872 -0,07962 -0,00339 0,284444 0,264263 0,057751 0,193842 0,104303 0,174068 0,060757 -0,59131 -0,46183 0,461826 0,742653
LK met -0,28988 -0,26198 -0,20374 0,130988 -0,21822 0,152753 0,098241 0,056321 -0,01609 -0,06437 -0,05635 0,060757 0,024056 -0,05407 -0,24333 0,049152
ER 0,191052 0,186765 -0,07898 0,129366 0,071833 -0,10057 -0,10062 -0,0601 -0,12016 -0,16027 -0,04009 -0,59131 0,024056 0,842927 -0,84293 -0,28429
PGR 0,040996 0 -0,14953 -0,10227 -0,06815 -0,06815 0 0,112403 -0,02247 0,022481 -0,04499 -0,46183 -0,05407 0,842927 -0,61404 -0,3081
HER2 0 -0,47703 -0,05607 -0,40909 -0,37481 -0,17037 -0,13636 -0,13488 -0,06742 0 -0,13497 0,461826 -0,24333 -0,84293 -0,61404 0,171169
INF Gr -0,27741 -0,04355 0,123395 0,080181 -0,05541 0,259236 0,144523 0,095389 0,132948 0,190157 0,106324 0,742653 0,049152 -0,28429 -0,3081 0,171169
CXCL13 CXCR4 CXCR5 CCR5 CCR7 CCL19 ICAM1 LTBr LTB FAS IL1B T gr LK met ER PGR HER2 INF Gr
CXCL13 0,970192 0,699309 0,848037 0,873844 0,992551 0,642552 0,050962 0,851794 0,888525 0,18364 0,178097 0,259068 0,478457 0,880178 1 0,281039
CXCR4 0,970192 0,053152 0,017894 0,004743 0,534956 0,621241 0,432491 0,272833 0,454283 0,926032 0,601413 0,2786 0,458051 1 0,045316 0,859473
CXCR5 0,699309 0,053152 0,005522 0,219722 0,060905 0,037743 0,679696 0,374959 0,64112 0,676527 0,649966 0,417426 0,763164 0,566778 0,830738 0,625686
CCR5 0,848037 0,017894 0,005522 0,067355 0,105918 0,040294 0,549196 0,255083 0,696747 0,593147 0,753493 0,592986 0,608925 0,686347 0,091849 0,744199
CCR7 0,873844 0,004743 0,219722 0,067355 0,004541 0,248814 0,413568 0,000623 0,886554 0,152217 0,989361 0,369452 0,776987 0,788178 0,125398 0,821747
CCL19 0,992551 0,534956 0,060905 0,105918 0,004541 0,006582 0,041676 0,001337 0,131264 0,515633 0,252631 0,532423 0,691335 0,788178 0,499116 0,283843
ICAM1 0,642552 0,621241 0,037743 0,040294 0,248814 0,006582 0,513473 0,470063 0,121727 0,276315 0,289297 0,689067 0,691183 1 0,589515 0,554985
LTBr 0,050962 0,432491 0,679696 0,549196 0,413568 0,041676 0,513473 0,055066 0,000413 0,642348 0,80363 0,803402 0,795805 0,627607 0,559933 0,672832
LTB 0,851794 0,272833 0,374959 0,255083 0,000623 0,001337 0,470063 0,055066 0,163423 0,148246 0,399827 0,943354 0,603892 0,922972 0,771534 0,555318
FAS 0,888525 0,454283 0,64112 0,696747 0,886554 0,131264 0,121727 0,000413 0,163423 0,206269 0,652756 0,775966 0,487704 0,922947 1 0,396646
IL1B 0,18364 0,926032 0,676527 0,593147 0,152217 0,515633 0,276315 0,642348 0,148246 0,206269 0,450476 0,803293 0,863009 0,846454 0,559676 0,637688
T gr 0,178097 0,601413 0,649966 0,753493 0,989361 0,252631 0,289297 0,80363 0,399827 0,652756 0,450476 0,788247 0,003752 0,030485 0,030485 7,54E-05
LK met 0,259068 0,2786 0,417426 0,592986 0,369452 0,532423 0,689067 0,803402 0,943354 0,775966 0,803293 0,788247 0,915374 0,811107 0,275179 0,823757
ER 0,478457 0,458051 0,763164 0,608925 0,776987 0,691335 0,691183 0,795805 0,603892 0,487704 0,863009 0,003752 0,915374 8,48E-07 8,48E-07 0,19975
PGR 0,880178 1 0,566778 0,686347 0,788178 0,788178 1 0,627607 0,922972 0,922947 0,846454 0,030485 0,811107 8,48E-07 0,002366 0,163017
HER2 1 0,045316 0,830738 0,091849 0,125398 0,499116 0,589515 0,559933 0,771534 1 0,559676 0,030485 0,275179 8,48E-07 0,002366 0,446276
INF Gr 0,281039 0,859473 0,625686 0,744199 0,821747 0,283843 0,554985 0,672832 0,555318 0,396646 0,637688 7,54E-05 0,823757 0,19975 0,163017 0,446276
